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RESUMEN LIBRE DEL CURRICULUM

Jesus Vicente Carbajosa es miembro del Dpto. de Biotecnologia y Biologia Vegetal de la UPM, Prof. Titular de
Univ. (drea de Bioquimica y Biologia Molecular) desde el afio 2002 y acreditado a Catedratico de Universidad
desde 2015. Investigador principal en el Centro de Biotecnologia y Gendmica de Plantas (CBGP UPM-INIA) y
director del grupo de investigacién de la UPM "Redes Reguladoras del Desarrollo y Respuesta a Estrés en
Plantas". Es investigador garante de la concesién de centro de excelencia Severo Ochoa 2017-2021 al CBGP.

Entre sus contribuciones cientificas destacables estan la identificacion de elementos reguladores
determinantes de la expresidn génica en la semilla y la caracterizacion de factores transcripcionales (TFs) que
actlan sobre los mismos. Estas investigaciones se han extendido a grupos filogenéticamente distantes que
carecen de semilla, como los briéfitos, donde dichos TFs controlan la expresion génica bajo condiciones
fisioldgicas semejantes a las que existen en la semilla (desecacidn, estrés oxidativo, etc). Una nueva linea de
investigacion del grupo estudia vias de seializacién y TFs que participan en respuesta a estreses asociados al
desarrollo de la semilla, como el estrés del reticulo endoplasmico o la hipoxia. Tras una estancia en el Instituto
de Biologia de Sistemas (ISB-Seattle), el grupo participa en el desarrollo de herramientas de la biologia de
sistemas vy la utilizacion del analisis de redes.

JVC ha sido investigador principal de 20 proyectos nacionales e internacionales, ha participado en la creacion
de plataformas y herramientas de cobertura genémica y ha formado parte de redes académicas de formacion,
europeas (ITN-Marie Curie) y latinoamericanas (RIABIN). Es autor de varias patentes, licenciadas a empresas
espafnolas (REPSOL S.A.) y europeas (Biogemma) y ha participado en un proyecto financiado por REPSOL
destinado a la explotacion de material lignoceluldsico para la obtencién de biocombustibles.

INDICADORES GENERALES DE CALIDAD CIENTIFICA

Numero de sexenios de investigacidn: 4 (fecha del ultimo concedido: 01/01/2015)

Numero de tesis doctorales dirigidas: 7 (2 en curso)

Citas totales: 4117 (04.05.2018)

Articulos cientificos publicados (“Peer-reviewed”): 39, entre ellos 15 poseen mads de cien citas y una revision
sobre sobre bZIPs de plantas con mas de mil citas (Google Scholar).

Promedio de citas/afio durante los Ultimos 5 afios (2013-2017): 365

Indice h: 25; i10: 31; Indice g: 61; RG Score (ResearchGate): 32.44 (Top 10%)



2. TITULOS ACADEMICOS

Clase

Organismo y Centro de expedicién

Fecha de expedicion

Licenciado en Biologia Facultad de Biologia UCM 13.07.1987
Doctor en Biologia Molecular Academia de CC de Rusia 31.10.1990
3. PUESTOS DOCENTES DESEMPENADOS
Categoria Organismo o Centro Periodo
Profesor Titular de Universidad Universidad Politécnica de Madrid 2002-2108
Profesor Titular Interino Universidad Politécnica de Madrid 2001-2002
Profesor Asociado Universidad Politécnica de Madrid 1998-2000
Profesor Ayudante Universidad Politécnica de Madrid 1993-1998
4. ACTIVIDAD DOCENTE DESEMPENADA
e Profesor Ayudante Universidad Politécnica de Madrid 1993 - 1998
Asignatura: Bioquimica 22 Curso, Ingeniero Agrénomo, Teoria y Practicas
e Profesor Asociado Universidad Politécnica de Madrid 1998 - 2000
e Profesor Titular (int.) Universidad Politécnica de Madrid 2000 - 2002
Asignatura: Bioquimica 29 Curso, Ingeniero Agrénomo, Teo. y Prac. 1998/9 a 2001/2
Asignatura: Bioquimica y Nutricién 32 Curso, Ingeniero Agronomo, Teoria 1998/9 a 2001/2
Asignatura: Ingenieria Genética 42 Curso, Ingeniero Agrénomo, Teoria 1998/9 a 2001/2

e Profesor Titular

Universidad Politécnica de Madrid

2002 - actualidad

Asignatura: Bioquimica

Asignatura: Ingenieria Genética

Asignatura: Ampl. de Bioquimica

Asignatura: Técnicas Avanzadas
en Biotecnologia

Asignatura: Biémicas

Asignatura: Biotecnologia

22 Curso, Ingeniero Agrénomo, Teoria
22 Curso, Ing. y C2 Agronémica, Teoria
22 Curso, Ing. Alimentaria, Teoria

49 Curso, Ingeniero Agrénomo, Prac.
32 Curso, Biotecnologia, Teoria.

32 Curso, Ing. Agrénomo, Prac.

22 Curso, Biotecnologia, Teo.

32 Curso, Biotecnologia, Teo. y Prac.

32 Curso, Ing. Alimentaria, Teo. y Prac.

2002/3 a 2006/7
2007/8 a 2013/14
2015/16 2 2017/18

2002/3
2013/14

2003/4

2012/13 a 2015/16

2013/14 2 2017/18

2014/15a2017/18




ACTIVIDAD DOCENTE DESEMPENADA (cont.)

Docencia de Doctorado y Postgrado

e Profesor Titular Universidad Politécnica de Madrid 2002 - actualidad

Asignatura: Avances en Ingenieria Doctorado en Biotecnologia 2002/3 a 2006/7
Genética y Genomica

Asignatura: Técnicas Instrumentales Doctorado en Biotecnologia 2007/8 a 2012/13
Master en Biotecnologia 2013/14y 2014/15

Asignatura: Genédmica y Transcriptomica Doctorado en Biotecnologia 2007/8 a 2012/13
de Plantas Master en Biotecnologia 2013/14y 2014/15

5. ACTIVIDAD INVESTIGADORA DESEMPENADA (Programas y Puestos)

1. Becario de postgrado. Academia de Ciencias de Rusia. Moscu. Rusia. 1986-1990

2. Contratado postdoctoral UE (European Commission). Univ. of Bristol. UK. 1990-1992

w

Miembro Gel grupo de Investigacion UPM “Genética molecular y regulacidon transcripcional en
semillas de cebada” IP: Prof. P. Carbonero. 1992-2000

Contratado postdoctoral M.E.C. (Espafia). Universidad Politécnica de Madrid. 1992-1993
Profesor Ayudante LRU. Universidad Politécnica de Madrid. 1993-1998

Becario postdoctoral M.E.C. (Espaia). Univ. of California San Diego. USA. 1996-1998
Profesor Asociado. Universidad Politécnica de Madrid. 1998-2000

Investigador Principal. Dpto. de Biotecnologia. ETSIA Agronomos. 2000-2008

o % N o v &

Profesor Titular Interino. Universidad Politécnica de Madrid. 2000-2002
10. Profesor Titular. Universidad Politécnica de Madrid. 2002-actualidad

11. Investigador Principal. Centro de Biotecnologia y Gendmica de Plantas CBGP UPM-INIA. 2008-
actualidad

12. Profesor visitante. Institute for Systems Biology. Seatle. USA. 2009

13. Investigador Responsable Grupo de Investigacion UPM: Redes Reguladoras del Desarrollo y
Respuesta a Estrés en Plantas. 2010-actualidad

14. Profesor visitante. National Institute for Basic Biology. Okazaki. Japan. 2012
15. Profesor visitante. National Institute for Basic Biology. Okazaki. Japan. 2016

16. Investigador garante Severo Ochoa del CBGP UPM-INIA a la concesion de centro de excelencia. 2017-
2021




6. PUBLICACIONES ( Libros )

Titulo

Editorial Fecha de publicacion

PA Sabelli, Burgess SR, J Vicente-Carbajosa, JV Parker, NG Halford, PR Shewry & PW Barlow.
"Molecular characterization of cell populations in the maize root apex" Molecular and Cell Biology of
the Plant Cell Cycle. J. Omrod & D. Francis (eds.) Kluwer Academic Publishers. pp. 97-109 (1993)

M. Kreis, M. Bianchi, V. Ferrant, L. LeGuen, M. Thomas, NG. Halford, J. Baker, U. Hannapel, J. Vicente-
Carbajosa & PR. Shewry. "Plant genes encoding homologous of SNF1 and Shaggy protein kinases".
Molecular Genetic Analysis of Plant Development and Metabolism. G.Coruzzi & P.Puigdomenech
(eds). Springer Verlag. Berlin. pp. 453-467 (1994)

P. Carbonero, J.Vicente-Carbajosa, J.Royo, J.Medina, O.Martinez de llarduya, F.Acevedo, K.Gadour,
L.Ofate & I.Diaz. "A multigene family from barley encoding inhibitors of trypsin and heterologous &-
amylases: gene characterization and expression". Wheat Kernel Proteins: Molecular Analysis and
Functional Aspects. Buonocore et al. (eds). Univ. Tuscia. Italy. pp.121-127 (1995)

IL Bagyan, IV Gulina, AS Kraev, VN Mironov, LV Padegimas, MM Pooggin, EV Revenkova, AV
Shchennikova, OA Shoulga, MA Sokolova, J Vicente-Carbajosa, GA Yakovleva, KG Skryabin. “Plant
Gene Technology”. Genome Structure and Function. From Chromosomes Characterization to Genes
Technology. Publisher: High technology, Claudio Nicolini (ed). Springer. Netherlands. pp.279-318
(1997)

P.Carbonero, I.Diaz, J.Vicente-Carbajosa, J.Alfonso-Rubi, K.Gadour & P.Lara. "Cereal alpha-
amylase/trypsin inhibitors and transgenic insect resistance". Genetics and Breeding for Crop Quality
and Resistance. S.Scarazzia-Mugnozza, G.T.Porceddu and M.A.Pagnota (eds). Kluwer Academic
Publishers pp. 147-158 (1999)

P.Carbonero, J.Vicente-Carbajosa, M. Mena, L.Ofiate, P.Lara I. Diaz. "bZIP and DOF transcription
factors in the regulation of gene expression in barley developing endosperm". Seed Biology:
Advances and Applications M.Black, K.J.Bradford & J.Vazquez-Ramos (Eds.). CABI Publishing. pp. 27-
41 (2000)

I.Diaz, J.Vicente-Carbajosa, Z. Abraham, M. Martinez, |.Isabel-Lamoneda & P. Carbonero. GAMYB and
BPBF transcription factors in the control of gene expression during development of barley
endosperm” The Biology of Seeds. Recent Research Advances. G. Nicolas, K.J. Bradford. D. Come &
H.W. Pritchard (Eds.) CABI Publishing pp. 77-84 (2003)




7. PUBLICACIONES ( Articulos ) > de 100 citas Google Scholar

10.

11.

12.

13.

14.

15.

16.

Vicente-Carbajosa J, Beritashvili DR, Kraev AS & Skryabin KG." Conserved structure and organization
of B hordein genes in the Hor 2 locus of barley. Plant Mol. Biol. (1992) 18:453-458

Halford NG, Vicente-Carbajosa J, Sabelli PA, Shewry PR, Hannappel U & Kreis M. "Molecular analyses
of a barley multigene family homologous to the yeast protein kinase gene SNF1". Plant J. (1992)
2:791-797

Sanchez de la Hoz P, Vicente-Carbajosa J, Mena M & Carbonero P. "Homologous sucrose synthase
genes in barley (Hordeum Vulgare) are located in Chromosomes 7H (syn.1) and 2H. Evidence for a
gene translocation?". FEBS Letters (1992) 310:46-50

Martinez de llarduya O, Vicente-Carbajosa J, Sanchez de la Hoz P & Carbonero P. "Sucrose synthase
genes in barley: cDNA cloning of the Ss2 type and tissue-specific expression of Ss1 & Ss2". FEBS
Letters (1993) 320:177-181

Hannapel U, Vicente-Carbajosa J, Baker J, Shewry PR & Halford N. "Differential expression of two
barley SNF1 related protein kinases genes". Plant Mol. Biol. (1995) 27: 1235- 1240

Vicente-Carbajosa J, Moose SP, Parsons RL and Schmidt. RJ "A Maize Zinc-Finger Protein Binds the
Prolamin Box in Zein Gene Promoters and Interacts with the bZIP Factor Opaque2". Proc. Natl. Acad.
of Sci. USA (1997) 94:7685-7690

Vicente-Carbajosa J, Ofiate L, Lara P, Diaz | & Carbonero P. "Barley Blz1: a bZIP transcriptional
activator that interacts with endosperm-specific promoters. Plant J. (1998) 13: 629-640

Mena M, Vicente-Carbajosa J, Schmidt RJ, & Carbonero P. "An endosperm-specific DOF protein from
barley, highly conserved in wheat, binds to and activates transcription from the prolamin-box of a
native B hordein promoter in barley endosperm". Plant J. (1998) 16: 53-62

Ofate L, Vicente-Carbajosa J, Lara P, Diaz | &. Carbonero P. "Barley Blz2: a Seed-Specific bZIP Protein
that Activates Transcription in Developing Endosperm and Heterodimerizes with BLZ1 in vivo". J. Biol.
Chem. (1999) 274:9175-82

Gaddour K, Vicente-Carbajosa J, Lara P, Isabel-Lamoneda |, Diaz I, Carbonero P. “A constitutive
cystatin-encoding gene from barley (Icy) responds differentially to abiotic stimuli”. Plant Mol. Biol.
(2001) 45: 599-608

Diaz I, Vicente-Carbajosa J, Abraham Z, Martinez M, Isabel-La Moneda |, Carbonero P. The GAMYB
protein from barley interacts with the DOF transcription factor BPBF and activates endosperm-
specific genes during seed development. Plant J. (2002) 29: 453-464

Jakoby M, Vicente-Carbajosa J, Droge-Laser W, Tiedeman J, Kroj, T, Weisshaar B & Parcy F. “The
family of bZIP transcription factors in Arabidopsis thaliana”. Trends in Plant Sci. (2002) 7: 106-111

Lara P, Onate-Sanchez L, Abraham Z, Ferrandiz C, Diaz |, Carbonero P & Vicente-Carbajosa J.
Synergistic activation of seed-storage protein gene expression in arabidopsis by ABI3 and two bZIPs
related to OPAQUE?2. J Biol Chem. (2003) 278: 21003-21011

Lijavetzky D, Carbonero P & Vicente-Carbajosa J. Genome-wide comparative phylogenetic analysis of
the rice and Arabidopsis Dof gene families. BMC Evol Biol. (2003) 3:17-27

Vicente-Carbajosa J & Carbonero P. Seed maturation: developing an intrusive phase to accomplish a
quiescent. Int. J. Dev. Biol. (2005) 49:645-51

Ehlert A, Weltmeier F, Wang X, Mayer CS, Smeekens S, Vicente-Carbajosa J, Droge -Laser W. Two-
hybrid protein-protein interaction analysis in Arabidopsis protoplasts: establishment of a
heterodimerization map of group C and group S bZIP transcription factors. Plant J. (2006) 46:890-900




8. PUBLICACIONES ( Articulos ) cont. > de 100 citas Google Scholar

17.

18.

19.

20.

21.

22.

23.

24.

25.

26.

27.

28.

29.

Weltmeier F, Ehlert A, Mayer CS, Dietrich K, Wang X, Schutze K, Alonso R, Harter K, Vicente-
Carbajosa J & Droge-Laser W. Combinatorial control of proline dehydrogenase transcription by
specific heterodimerisation of bZIP transcription factors. EMBO J (2006) 12: 3113-43

Moreno-Risuefio MA, Martinez M, Vicente-Carbajosa J & Carbonero, P. The family of DOF
transcription factors: from green unicelular algae to vascular plants. Mol Gen Genomics (2006)
277:379-90

Moreno-Risueno MA, Gonzalez N, Diaz I, Parcy F, Carbonero P, Vicente-Carbajosa J. FUSCA3 from
barley unveils a common transcriptional regulation of seed-specific genes between cereals and
Arabidopsis. Plant J. (2008) 53:882-94

Marzabal P, Gas E, Fontanet P, Vicente-Carbajosa J, Torrent M & Ludevid D. The maize Dof protein
PBF activates transcription of gamma-zein gene during maize seed development. Plant Mol Biol
(2008) 67:441-54

Ofate-Sanchez L, Vicente-Carbajosa J. DNA-free RNA isolation protocols for Arabidopsis thaliana,
including seeds and siliques. BMC Res Notes (2008) 1:93

Weltmeier F, Rahmani F, Ehlert A, Dietrich K, Schiitze K, Wang X, Chaban C, Hanson J, Teige M, Harter
K, Vicente-Carbajosa J, Smeekens S, Droge-Laser W. Expression patterns within the Arabidopsis C/S1
bZIP transcription factor network: availability of heterodimerization partners controls gene
expression during stress response and development. Plant Mol Biol. (2009) 69:107-19.

Roschzttardtz H, Fuentes |, Vasquez M, Corvalan C, Leén G, Gomez |, Araya A, Holuigue L, Vicente-
Carbajosa J, Jordana X. A nuclear gene encoding the iron-sulfur subunit of mitochondrial complex Il is
regulated by B3 domain transcription factors during seed development in Arabidopsis. Plant Physiol.
(2009) 150:84-95

Alonso R, Onate-Sanchez L, Weltmeier F, Ehlert A, Diaz |, Dietrich K, Vicente-Carbajosa J, Droge-Laser
W A pivotal role of the basic leucine zipper transcription factor bZIP53 in the regulation of
Arabidopsis seed maturation gene expression based on heterodimerization and protein complex
formation. Plant Cell. (2009) 21:1747-61

Kirchler T, Briesemeister S, Singer M, Schiitze K, Keinath M, Kohlbacher O, Vicente-Carbajosa J, Teige
M, Harter K, Chaban C. The role of phosphorylatable serine residues in the DNA-binding domain of
Arabidopsis bZIP transcription factors. Eur J Cell Biol. (2010) 89:175-183

Hentrich M, Sanchez-Parra B, Pérez Alonso MM, Carrasco Loba V, Carrillo L, Vicente-Carbajosa J,
Medina J, Pollmann S. YUCCA8 and YUCCA9 overexpression reveals a link between auxin signaling
and lignification through the induction of ethylene biosynthesis. Plant Signal Behav. (2013) 8:
26363

Corrales AR, Gonzalez-Nebauer S, Carrillo L, Fernandez-Nohales P, Marques J, Renau-Morata B,
Granell A, Pollmann S, Vicente-Carbajosa J, Molina RV, Medina J. Characterization of tomato Cycling
Dof Factors reveals conserved and new functions in the control of flowering time and abiotic stress
responses. J. Exp. Bot. (2014) 5:995-1012

Coego et al. -The Transplanta Consortium. The TRANSPLANTA collection of Arabidopsis lines: a
resource for functional analysis of transcription factors based on their conditional overexpression.
The Plant Journal (2014) 77:944.

Zanin M, Medina J, Vicente-Carbajosa J, Papo D, Gomez-Paez M, Sousa P, Menasalvas E, Boccaletti S.
Parenclitic networks: uncovering new functions in biological data. Nature Sci Reports (2014) 4:5112.




PUBLICACIONES ( Articulos ) cont.

30. Herrera-Vasquez A, Carvallo L, Blanco F, Tobar MP, Villaroel-Candia E, Vicente-Carbajosa J, Salinas P

31.

32.

33.

34.

35.

36.

37.

38.

39.

and Holuigue L. Transcriptional control of glutaredoxin GRXC9 expression by a salicylic acid-
dependent and NPR1-independent pathway in Arabidopsis. Plant Molecular Biology Reporter (2015)
33:624-637

Hartmann L, Pedrotti L, Weiste C, Fekete A, Schierstaedt J, Gottler J, Kempa S, Krischke M, Dietrich K,
Mueller MJ, Vicente-Carbajosa J, Hanson J, Droge-Laser W. Crosstalk between Two bZIP Signaling
Pathways Orchestrates Salt-Induced Metabolic Reprogramming in Arabidopsis Roots. Plant Cell.
(2015) 27:2244-60

Mair A, Pedrotti L, Wurzinger B, Anrather D, Simeunovic A, Weiste C, Valerio C, Dietrich K, Kirchler T,
Nagele T, Vicente Carbajosa J, Hanson J, Baena-Gonzalez E, Chaban C, Weckwerth W, Droge-Laser W,
Teige M. SnRK1-triggered switch of bZIP63 dimerization mediates the low-energy response in plants.
Elife. (2015) doi: 10.7554/eLife.05828.

Carbonero P, Iglesias-Fernandez R, Vicente-Carbajosa J. The AFL subfamily of B3 transcription
factors: evolution and function in angiosperm seeds. J Exp Bot. (2017) 68:871-880

Abraham Z, Iglesias Fernandez R, Martinez M, Rubio-Somoza |, Diaz |, Carbonero P, Vicente-
Carbajosa J. A developmental switch of gene expression in the barley seed mediated by HvVP1
(Viviparous1) and HvGAMYB interactions. Plant Physiol. (2016) 170: 2046-58

Hossain A, Henriquez-Valencia C, Gdmez-Pdez M, Medina J, Orellana A, Vicente-Carbajosa J, Zouhar
J. Identification of novel components of the Unfolded Protein Response in Arabidopsis. Front Plant
Sci (2016) 7: 650

Corrales AR, Carrillo L, Lasierra P, Nebauer SG, Dominguez-Figueroa J, Renau-Morata B, Pollmann S,
Granell A, Molina RV, Medina J & Vicente-Carbajosa J. Multifaceted Role of Cycling Dof Factor 3
(CDF3) in the regulation of flowering time and abiotic stress responses in Arabidopsis. Plant Cell
Environ. (2017) 40: 748-764

Restovic F, Espinoza-Corral R, Gomez |, Vicente-Carbajosa J, Jordana X. An active Mitochondrial
Complex Il Present in Mature Seeds Contains an Embryo-Specific Iron-Sulfur Subunit Regulated by
ABA and bZIP53 and Is Involved in Germination and Seedling Establishment. Front Plant Sci. (2017) 8:
277

Renau-Morata B, Molina RV, Carrillo, Cebolla-Cornejo J, Sdnchez-Perales m, Pollmann S, Dominguez-
Figueroa J, Corrales AR, Flexas J, Vicente-Carbajosa J, Medina J & Nebauer SG. Ectopic Expression of
CDF3 Genes in Tomato Enhances Biomass Production and Yield under Salinity Stress Conditions.
Front Plant Sci. (2017) 8:660

Pérez-Alonso, MM, Carrasco-Loba V, Medina J, Vicente-Carbajosa J, Pollmann S. When
Transcriptomics and Metabolomics Work Hand in Hand: A Case Study Characterizing Plant CDF
Transcription Factors. High-Throughput (2018) 7: 7.




8. OTRAS PUBLICACIONES

1. Renau-Morata B, Sdnchez-Perales M, Medina J, Molina RV, Corrales AR, Carrillo L, Fernandez-Nohales
P, Marqués J, Pollmann S, Vicente-Carbajosa J, Granell A and Nebauer SG. Salinity Assay in Tomato.
Bio-protocols (2014) 4:1215e. www.bio-protocol.org

2. Corrales AR., Nebauer SG, Carrillo L, Fernandez-Nohales P, Marques J, Renau-Morata B, Granell A,
Pollmann S, Vicente-Carbajosa J, Molina RV and Medina J Salinity Assay in Arabidopsis. Bio-protocols
(2014) 4:1216e. www.bio-protocol.org

9. OTROS TRABAJOS DE INVESTIGACION

1. Ron ME, Mazimpaka V, Vicente-Carbajosa J & Granzow | "Urban bryophytes in Spanish towns".
Symp. Biol. Hung. (1987) 35:61-75

2. Mazimpaka V, Vicente-Carbajosa J & Ron M "The urban bryophytes of Madrid". Anales del Jardin
Botanico de Madrid. (1988) 45:61-75




10. PROYECTOS DE INVESTIGACION SUBVENCIONADOS

10.

11.

12.

13.

Como investigador principal:

Titulo del Proyecto: Caracterizacion de factores transcripcionales implicados en el desarrollo de la
semilla. Organismo Financiador: CAM 07B/0005/1999. Periodo: 2000. Investigador Principal: Jesus
Vicente-Carbajosa

Titulo del Proyecto: Expresidon génica especifica de semilla: Arabidopsis thaliana como modelo en el
estudio de los factores transcripcionales implicados. Organismo Financiador: MEC. BI099-0929.
Periodo: 2000. Investigador Principal: Jesus Vicente-Carbajosa

Titulo del Proyecto: Factores transcripcionales en el control del desarrollo y germinaciéon de la semilla
Organismo Financiador: CAM 07G/001/2000. Periodo: 2001-2002. Investigador Principal: Jesus
Vicente-Carbajosa

Titulo del Proyecto: Caracterizacién gendémica de factores transcripcionales DOF en Arabidopsis y
arroz. Organismo Financiador: CAM 07B/0011/2002. Periodo: 2003-2004. Investigador Principal: Jesus
Vicente-Carbajosa

Titulo del Proyecto: Functional Characterization of a bZIP family of transcription factors in Arabidopsis
involved in nutrient responses and plant pathogen interactions. Organismo Financiador: MCYT -
Programa de Acciones Integradas de Investigacion Cientifica y Técnica. Ref. HA2003-0102. Periodo:
2004-2005. Investigador Principal: Jesus Vicente-Carbajosa / Wolgang Droege-Laser

Titulo del proyecto: ARABIDO-SEED: Establishing the network of seed gene expresion and analysis of
its biodiversity. Organismo Financiador: MCYT - Programa de Acciones Integradas de Investigacion
Cientifica y Técnica. Ref. GEN2003-20859-C03-01. Periodo: 2004-2006. Investigador Principal: Jesus
Vicente-Carbajosa (Coordinador en Espaiia)

Titulo del proyecto: Desarrollo embrionario en la semilla de Arabidopsis: redes reguladoras vy
mecanismos moleculares de la transicion maduracién-germinacion. Organismo Financiador: MEC -
Plan Nacional de Investigacion Cientifica, Desarrollo e Innovacién Tecnoldgica 2004-2007. Ref.
BI02004-00168. Periodo: 2005-2007. Investigador Principal: Jesus Vicente-Carbajosa

Titulo del proyecto: Redes reguladoras en la semilla: integracién de desarrollo, metabolismo vy
condiciones ambientales. Organismo Financiador: MEC - Plan Nacional de Investigacion Cientifica,
Desarrollo e Innovacién Tecnoldgica 2007-2009. Ref. BI02007-68073-C02-01. Periodo: 2007-2009.
Investigador Principal: Jesus Vicente-Carbajosa

Titulo del proyecto: TRANSLANTA: Funcidon y potencial biotecnolégico de los factores de transcripcién
de las plantas. Organismo Financiador: MEC. CONSOLIDER-INGENIO. Periodo: 2007-2010.
Investigador Principal: Jesus Vicente-Carbajosa. (Coordinador Nacional: Javier Paz-Arés)

Titulo del proyecto: Redes reguladoras en el origen y metabolismo de la semilla. Organismo
Financiador: MICINN — Ref. BlI02010-14871. Periodo: 2011-2013. Investigador Principal: Jesus
Vicente-Carbajosa.

Titulo del Proyecto: “MERIT”: Metabolic Reprogramming by Induction of Transcription. Marie Curie
Initial Training Network (ITN). Organismo Financiador: European Commision. FP7-PEOPLE-2010-ITN
Project N2: 264474. Periodo: 2011-2014. Investigador Principal: Jesus Vicente-Carbajosa.

Titulo del Proyecto: Aumento en la captura de energia y carbono en sistemas vegetales. Organismo
Financiador: MINECO - EXPLORA. BFU2013-49665-EXP. Periodo: 2015-2016. Investigador Principal:
Jesus Vicente-Carbajosa.

Titulo del Proyecto: Estrés del reticulo endopldsmico en plantas: Respuestas y Efectos. Organismo
Financiador: MINECO BI02014-53181-R. Periodo: 2015-2017 Investigador Principal: Jesus Vicente-
Carbajosa.
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PROYECTOS DE INVESTIGACION SUBVENCIONADOS (cont.)

14. Titulo del Proyecto: Nuevas estrategias para la mejora de cultivos en condiciones de cambio climatico:

15.

16.

identificacion de nuevos genes implicados en la asimilacion de micronutrientes. Organismo
Financiador: CONICYT. Chile Periodo: 2016-2017 Investigador Principal: Jesus Vicente-Carbajosa.
(Coordinador: H. Roschzttardtz)

Titulo del Proyecto: Improving crop yield by enhanced plant performance under stress conditions.
Organismo Financiador: EIG-CONCERT-JAPAN PCIN-2016-037. Periodo: 2017-2019 Investigador
Principal: Jesus Vicente-Carbajosa. (Coordinador: Stephan Pollmann)

Titulo del Proyecto: Estrés del reticulo endopldsmico en plantas: nuevos componentes y aplicaciones
biotecnoldgicas. Organismo financiador: MINECO Ref. BI02017-82873-R Periodo: 2018-2020
Investigador Principal: Jesus Vicente-Carbajosa.

Como investigador principal. Proyectos competitivos de contenido docente-experimental

17.

18.

19.

Titulo del Proyecto: Control de la expresidon génica en la semilla. Organismo Financiador: AECID PCI
A/05517/06'y A/012927/07. Periodo: 2007-2008. Investigador Principal: Jesus Vicente-Carbajosa.

Titulo del Proyecto: Estudios de Postgrado e Investigacion Experimental en Biotecnologia y Gendmica
Vegetal. Organismo Financiador: AECID PClI B/019552/08 y B/028293/09. Periodo: 2009-2010.
Investigador Principal: Jesus Vicente-Carbajosa.

Titulo del Proyecto: Fortalecimiento Cientifico e Institucional en el desarrollo de la Biotecnologia en la
UNASAM a través de la colaboracion con el Centro de Biotecnologia y Genémica de Plantas (CBGP
UPM-INIA). Organismo Financiador: AECID PCl C/031540/10 y A1/039269/11. Periodo: 2011-2012.
Investigador Principal: Jesus Vicente-Carbajosa.

Como investigador principal. Contratos por concurso competitivo.

20. Titulo del proyecto: Optimized lignocellulose exploitation from Solanaceae canopy. Referencia:

OPTISOL INSPIRE P120050357. Investigador principal: Jesus Vicente Carbajosa (Co-IP), Julia Kehr (Co-
IP), Joaquin Medina (Co-IP), Stephan Pollmann (ColP y Coordinador general), Entidad financiadora:
REPSOL SA. Periodo: 2012 — 2014.

Financiacion total recibida como Investigador Principal: 3.011.703,53 €
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PROYECTOS DE INVESTIGACION SUBVENCIONADOS (cont.)

Como miembro del equipo investigador:

1. Titulo del Proyecto: Organizacion estructural del locus Hor2 de cebada. Clonaje y andlisis de genes de
B-Hordeinas (proteinas de reserva de la semilla de cebada). Organismo Financiador: Academia de
Ciencias de Rusia. Periodo: 1986 — 1990. Investigador Principal: Prof. K.G.Skryabin

2. Titulo del Proyecto: Caracterizacion de genes de proteinas quinasas en cebada implicadas en procesos
de desarrollo y composiciéon de la semilla. Organismo Financiador: Comision de las Comunidades
Europeas (CAN-BRIDGE). Periodo: 1990 - 1992. Investigador Principal: Prof. P.R.Shewry

3. Titulo del Proyecto: Cell cycle genes in the root apex. Organismo Financiador: Animal & Food
Research Council (UK). Plant Molecular Biology Initiative. Periodo: 1990 - 1992. Investigador Principal:
Prof. P.R.Shewry

4. Titulo del Proyecto: Biosintesis de almidén en semillas de cebada y trigo: funciéon de la sacarosa
sintasa y modulacién de su expresion por ingenieria genética. Organismo Financiador: CICYT BIO93-
1184. Periodo: 1993-1995. Investigador Principal: Pilar Carbonero Zalduegui

5. Titulo del Proyecto: Identificacién y caracterizacion de factores transcripcionales en cebada que
afectan a la composicion de la semilla. Organismo Financiador: DGICYT PB94-0404. Periodo: 1994 -
1998. Investigador Principal: Pilar Carbonero Zalduegui

6. Titulo del Proyecto: REGIA: Regulatory Gene Initiative in Arabidopsis. Organismo Financiador:
Comisiéon de las Comunidades Europeas QLG-CT11999-00876. Periodo: 2000-2003. Investigador
Principal: Pilar Carbonero Zalduegui. (Coordinador: Javier Paz-Arés)
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11. COMUNICACIONES Y PONENCIAS PRESENTADAS A CONGRESOS *

1.

8.

9.

10.

11.

12.

13.

14.

15.

Comunicaciones representativas en reuniones nacionales (N) e internacionales (1)

"Molecular characterization of cell populations in the maize root apex". The Cell Cycle Meeting. Cold
Spring Harbor Laboratory. New York. USA. May 1992 (1)

."SNF1-related protein kinases in barley". Molecular-genetic analysis of plant metabolism and

development. NATO ASI on Plant Molecular Biology. Mallorca. Spain. May 1993 (I)

. “Cloning of a maize Prolamin-Box Binding Factor”. 38th maize genetics conference. Miami (Florida,

USA). 1997 (1)

. “Regulacién génica en endospermo de cebada: factores transcripcionales tipo bZIP”. IV Reunién de

Biologia Molecular de Plantas. Sociedad Espafola de Biologia Molecular de Plantas. Barcelona,
Espafia. 1997. (N)

. "Seed-specific Expression: the role of bZIP and DOF factors in the activation of Prolamin Gene

Promoters". Wokshop on Chromatin and DNA Modification: Plant Gene Expression and Silencing.
Instituto Juan March de Estudios e Investigaciones. Madrid. Espaia. 1998 (I)

. “Factores transcripcionales en la expresion génica en la semilla de monocotiledéneas vy

dicotiledéneas”. V Reunidon de Biologia molecular de plantas. Sociedad Espafiola de Biologia
Molecular de Plantas. Alicante, Espafia.1999. (N)

. “El factor transcripcional de cebada, HvGAMYBm activa genes que se expresan durante el desarrollo

del endospermo”. VI Reunién de biologia molecular de plantas. Sociedad Espafiola de Biologia
Molecular de Plantas. Toledo, Espafia. 2001. (N)

“Expression of the GAMYB gene: transactivation of the Hor2 and Itrl gene promoters in barley seed
during development”. International Workshop on Seeds. International Society for Seed Sciences
(ISSS). Salamanca, Espafia. 2002. (l)

“Specific heterodimerization of group C and group S Arabidopsis bZIP transcription factors”. 15th
International Congress on Arabidopsis Research. Berlin. Germany 2004. (I)

“A role of AtbZIP53 in the regulation of gene expression in the seed: implications of group-C/S bZIP
heterodimerimerisation on transcriptional activation”. 8th International Congres of Plant Molecular
Biology. Adelaide. Australia. 2006. (I)

“Exploring regulatory interactions in the Arabidopsis transcriptome”. 5th Meeting of the Spanish
Network of Systems Biology. Madrid. Spain. 2009. (I)

“Identification of new transcription factors involved in Nitrogen and Sulphur assimilation in
plantas”. 15 BIONUT Meeting: State of the art in Plant Nutrition research. Padova, Italy 2011 (l)

“Conserved gene networks in the seed and beyond”. SAIB, 48th Meeting Argentine Society for
Biochemistry & Molecular Biology. Mendoza. Argentina. 2013. (l)

“A zinc finger protein involved in abiotic stress responses and hypoxia tolerance in Arabidopsis”.
ISPA 11th International Conference of the International Society for Plant Anaerobiosis. Los Bafios.
Filipinas. 2013. (I)

“Optimisation of lignocellulosic exploitation of canopy in the Solanaceae”. X Simposio Nacional de
Biotecnologia REDBIO. Tucuman. Argentina 2015 (N)
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12. PATENTES

Gbémez-Pdez M, Vicente-Carbajosa J, Medina J & Lafargue S. “ldentification of transcription factors
that improve nitrogen and sulphur use efficiency in plants” (2015) EP15305927 (Licenciada a la
empresa BIOGEMMA)

Pollmann S, Vicente-Carbajosa J, Medina J & Kerr J. “Solanum genus plants for biofuel production”
(2015) EP15382070 (Licenciada a la empresa REPSOL)

Lasierra MP, Vicente-Carbajosa J & Medina J. “Transgenic Plants with enhaced tolerance to abiotic
stress” (2012) ES2365962

Schmidt RJ, Vicente-Carbajosa J & Moose SP “Transgenic maize encoding an endosperm specific
prolamin box binding factor peptide, which produces seed with increased methionine or lysine
content”. (2007) US7157623

13. CURSOS Y SEMINARIOS IMPARTIDOS (Centro, Organismo, Materia, Actividad Desarrollada y Fecha)

1.

2.

Curso Internacional Tedrico-Practico sobre Deteccion e Identificacion de Virus, Viroides vy
Fitoplasmas. Institucion organizadora: INIA-AECI. Madrid. Nov-2003, Nov-2004, Nov-2005, Nov-2006,
Nov-2008, Nov-2009.

Avances en Genomica Funcional, curso internacional tedérico-préctico. Institucién organizadora: Red
de Biotecnologia Isla Negra (RIABIN).

e Universidad Técnica Federico Santamaria (Enero 2010). Valparaiso, Chile.

e Universidad de Asuncidn (Noviembre, 2014). Asuncidn. Paraguay.

e Universidad de Tucuman (Septiembre, 2015). Tucuman. Argentina.

14. CURSOS Y SEMINARIOS RECIBIDOS (Centro u Organismo, Materia, y Fecha de celebracién)

Ingenieria Genética Vegetal: cultivo de células y tejidos y métodos de transferencia exdgena de
DNAs. Instituto de Botanica. Academia de Ciencias de Ucrania. Kiev. Ucrania. Institucion
organizadora: UNESCO. 3-30, octubre 1988

"Introductory BioConductor Course: Analyzing Microarray Experiments". 27-29 April 2009. Fred
Hutchinson Cancer Research Center. Seatle. USA.

"Dinamica y Sincronizacidon en Redes Bioldgicas". 4-7 Julio 2011. Centro de Tecnologia Biomédica.
Madrid. Espaiia
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15. BECAS, AYUDAS Y PREMIOS RECIBIDOS (Con posterioridad a la Licenciatura )

Estancias de profesores e investigadores séniors en centros extranjeros de ensefianza superior
investigacion. Ministerio de Educacién Cultura y Deporte (PRX15/00358). Periodo: Abril. 2016 - Sep.
2016. Centro: National Institute for Basic Biology. Okazaki. Japdn

Estancias de movilidad para profesores de las universidades publicas de Madrid. Fundacién Caja
Madrid. Periodo: Abril. 2012 - Sep. 2012. Centro: National Institute for Basic Biology. Okazaki. Japon

Estancias de profesores e investigadores séniors en centros extranjeros de ensefianza superior
investigacion. Ministerio de Ciencia e Innovacién (PR2008-0129). Periodo: Feb. 2009 - Sep. 2009.
Centro: Institute for Systems Biology. Seattle. USA

Becario postdoctoral del M.E.C. (Espafia). Periodo: Feb. 1996 - Dic. 1998. Centro: Dept. of Biology.
Univ. of California San Diego. La Jolla. 92093 USA

Becario postdoctoral del M.E.C. (Espafia). Periodo: Ene. 1992 - Oct. 1993. Centro: Dept. Bioquimica &
Biologia Molecular. Universidad Politécnica de Madrid). E.T.S.Il. Agrdnomos. Univ. Politécnica. 28040
Madrid - ESPANA

Becario postdoctoral (Comision de las Comunidades Europeas). Periodo: Oct. 1990 - Ene. 1992.
Centro: Long Ashton Research Station. University of Bristol. Bristol. England.

Becario para Estudios de Doctorado (Academia de Ciencias - Rusia). Periodo: Oct. 1986 - Jun. 1990.
Centro: Laboratory of Genetic Engineering of Plants. Institute of Molecular Biology (Academy of
Sciences of Russia). Moscow. Russia.

16. ACTIVIDADES CON EMPRESAS Y PROFESION LIBRE

Contrato de Colaboracién con la empresa Biogemma (www.biogemma.com) a través de la CAIT-
UPM (Centro de Apoyo a la Innovacién Tecnolégica) para la explotacion de resultados de
investigacion (2017). “Identification of transcription factors that improve nitrogen and sulphur use
efficiency in plants”

MTI para Colaboraciéon con la empresa IDEN Biotechnology (www.idenbiotechnology.com) para
ensayos de campo y analisis de plantas trasngénicas de patata con expresion alterada en los genes
DOF CFD. (2017)

Contrato de Colaboracion con la empresa CropDesign (www.cropdesign.com) para la explotacion de
resultados de investigacion (1999). Title: " Nucleic Acid Molecule Encoding Transcription Activating
Protein ". Inventor(s): Carbonero P, Diaz |, Lara P, Oiate L & Vicente-Carbajosa J.

Contrato de Colaboracion con la empresa REPSOL SA (www.respsol.es) para el desarrollo del
proyecto OPTISOL: Optimized lignocellulose exploitation from Solanaceae canopy. Referencia:
OPTISOL INSPIRE P120050357. Investigador principal: Jesus Vicente Carbajosa (Co-IP), Julia Kehr
(Co-IP), Joaquin Medina (Co-IP), Stephan Pollmann (ColP y Coordinador general), Entidad
financiadora: REPSOL SA. Periodo: 2012 — 2014.
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17. OTROS MERITOS DOCENTES O DE INVESTIGACION

1.

Direccion de Tesis Doctorales

Factores transcripcionales bZIP pertenecientes a la familia Opaco2 en Arabidopsis thaliana. Autor:
Pilar Lara Lopez. Centro y Fecha de lectura: ETSI Agronomos-UPM, 05/04/2001

Caracterizacion del gen Viviparous de cebada y su participacién en la regulacion de la expresion
génica en la semilla. Autor: Zamira Abraham Padrdn. Centro y Fecha de lectura: ETSI Agronomos-UPM,
20/09/2002

Participacion del factor transcripcional bZIP53 de Arabidopsis y cebada en el desarrollo de la semillay
en respuestas a estrés abidtico. Autor: Rosario Alonso de Souza. Centro y Fecha de lectura: ETSI
Agrénomos-UPM: 09/07/2007

Cycling Dof Factors: Molecular and functional characterization of Arabidopsis thaliana AtCDF3 and
tomato (Solanum lycopersicum L.) SICDF3 in response to abiotic stress. Autor: Alba Rocio Corrales
Ducuara. Centro y Fecha de lectura: ETS| Agréonomos — Universidad Politécnica de Madrid, 06/03/2015

Funcion de los factores C/S1 bZIP en las redes reguladoras de la respuesta a estrés abiotico en
Arabidopsis thaliana. Autor: Marcela Gémez Paez. Centro y Fecha de lectura: ETS| Agronomos-UPM,
finalizada, fecha prevista de lectura septiembre de 2018.

Genes DOF en la respuesta adaptativa de las plantas a estrés abidtico. Autor: José Dominguez
Figueroa. Centro y Fecha de lectura: ETS| Agronomos-UPM, 2015-en curso

Nuevos componentes de la respuesta al estrés del reticulo endoplasmico en plantas. Autor: Sharareh
Ghasemi. Centro y Fecha de lectura: ETSI Agrénomos-UPM, 2017-en curso

Direccion de Trabajos de Fin de Grado y Trabajos de Master
o Estudiantes del Grado y del Master en Biotecnologia de la UPM

o Estudiantes del Programa Delfin (www.programadelfin.com.mx) para estancias de estudiantes
mexicanos en universidades espafolas.

18. OTROS MERITOS

Evaluador de Agencias Nacionales de Evaluacion: ANEP (Spain); ANF (France); NCN (Poland); CONICYT
(Chile); NSF (USA);

Miembro de Sociedades Cientificas: American Society for Biochemistry and Molecular Biology
(ASBMB), International Society for Seed Sciences (ISSS) y Sociedad Espafiola de Bioquimica y Biologia
Molecular (SEBBM).
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